附件1：
	包号
	项目名称
	项目序号
	采购需求
	预算单价
（元）

	1
	傣族2型糖尿病人群肠道菌群和口腔微生物以及血清代谢物特征及关联（代谢组学）
	1
	内容明细：

1.科研服务：口腔唾液样品、肠道粪便样品非靶向代谢组学检测800元/人 共86人

2.技术原理：非靶向代谢组学（Untargeted Metabolomics）是指采用 LC-MS、GC-MS、NMR技术，无偏向性的检测细胞、组织、器官或者生物体内受到刺激或扰动前后所有小分子代谢物（主要是相对分子量1000 Da以内的内源性小分子化合物） 的动态变化，并通过生信分析筛选差异代谢物，对差异代谢物进行通路分析，揭示其变化的生理机制。

3.技术要求：

①检测平台：Thermo QE Plus液质联用仪/AB Triple TOF 6600 质谱仪 。

②检测方法：每份样本应采用四种方法检测（强极性反相柱正离子电喷雾方法、弱极性反相柱正离子电喷雾方法、反相柱负离子电喷雾方法和HILIC柱负离子电喷雾方法）。

③检测代谢物：非靶向筛查600-1500种代谢物。

质量控制：检测过程随行不少于10种质量控制样品，符合条件的样本RSD中位数小于5%。

4.周期：6个月-12个月

验收标准：
1.非靶向代谢检测结果

参考数据库：基于不少于4000种标样自建的有保留时间，一级精确质量和二级图谱的数据库。

结果数据库：提供一份所有检测结果的EXCEL表，检测结果中的编码为样品管壁提供的编码。

2.检测报告：英文报告，包括方法描述、关键结果、图形化代谢通路图及结果解释。
	68800

	
	傣族2型糖尿病人群肠道菌群和口腔微生物以及血清代谢物特征及关联（宏基因组学）
	2
	内容明细：
1.科研服务：口腔唾液样品菌群、肠道粪便样品菌群16s检测 300 /人共234人

2.技术原理：16S rDNA 扩增子测序：16S rDNA为原核生物中编码核糖体小亚基rRNA的DNA序列，具有9个高变区域（V1-V9）和10个保守区域，其中保守区反映细菌种属间亲缘关系，高变区反映了物种间的特异性，选择通用引物进行PCR扩增，进而通过新一代测序技术对16S rDNA的单个或多个高变区进行测序，来分析口腔和肠道样品中细菌的群落结构多样性。

3.技术要求：

①口腔菌群、肠道菌群DNA抽提质检,DNA条带清晰，无RNA污染，无蛋白污染；

②16s的V3和V4区PCR扩增，构建PCRfree 文库
③miseq PE250*2测序

④测序质量：Q20≥85%，Q30≥80%

⑤5万条reads
⑥提供实验过程中用到的仪器、试剂、耗材及生厂商
⑦完成的实验数据分析报告：包含OTUs聚类和物种分类分析。OTU的序列做物种注释，分析物种的组成和丰度分布情况。探究不同样本或组别间微生物群落结构的差异。
周期：6个月-12个月

验收标准：
1.口腔菌群和肠道菌群16s检测结果

☆实验流程，实验过程中用到的仪器、试剂、耗材及生产厂商；
☆质控报告，包含质量评估各项内容统计；
☆原始数据（Base Calling数据即FastQ格式文件，不包括测序过程中产生的原始图像文件）；
☆分析报告，包括生物信息学分析的结果及产生的相关文件（不分析项目除外）。

☆两年内提供数据解答咨询
2.测序质量：020=85% 　Q30≥80%
	70200

	2
	联合易感基因的多维度分层构建冠心病风险评估新策略
	3
	内容明细：
1.科研服务：全血标本SNP检测 共280份，每份进行50个位点检测。

2.技术原理：多重PCR技术又称复合PCR技术，在同一PCR反应体系里加上二对以上引物，同时扩增出多个核酸片段的PCR反应，用于疾病的基因分型。通过PCR扩增产生多个核酸片段并进行检测。

3.技术要求：
①每一位点提供设计的引物验证。
②使用ABI机器进行多重的QPCR实验，模式为Vii 7的384孔模式。
③提供完成的实验数据分析报告。
4.周期：12个月
验收标准：
1. SNP位点分型的QPCR实验检测报告及数据整理
2. SNP位点分型实时荧光定量PCR结果，包括溶解曲线、扩增曲线等原始数据，及统计学分析；
3.实验报告：详细的实验步骤，所用到的仪器和试剂。
	70000

	
	易感基因与传统危险因子在糖尿病风险评估中的应用研究
	4
	内容明细：
1.科研服务：全血标本SNP检测 共266份，每份进行46个位点检测。

2.技术原理：多重PCR技术又称复合PCR技术，在同一PCR反应体系里加上二对以上引物，同时扩增出多个核酸片段的PCR反应，用于疾病的基因分型。通过PCR扩增产生多个核酸片段并进行检测。

3.技术要求：
①每一位点提供设计的引物验证。
②使用ABI机器进行多重的QPCR实验，模式为Vii 7的384孔模式。
③提供完成的实验数据分析报告。
周期：12个月

验收标准：
1. SNP位点分型的QPCR实验检测报告及数据整理
2. SNP位点分型实时荧光定量PCR结果，包括溶解曲线、扩增曲线等原始数据，及统计学分析；
3.实验报告：详细的实验步骤，所用到的仪器和试剂。
	61180

	3
	三七外泌体对治疗骨松小鼠的影响预实验
	5
	内容明细：
1.实验计划方案：制备好三七外泌体采用尾静脉注射的形式注射至雌性卵巢摘除组小鼠体内，在经过21天的培养过后，处死小鼠，收集相关组织，进行相关检测。

2.实验分组：

卵巢摘除对照组

卵巢摘除对照组+PBS

卵巢摘除对照组+ Milk-Exo

3.检测指标：

①骨形态染色、micro-CT：查看骨整合效果，并作数据统计；
②qPCR：Collagen II、ALP(碱性磷酸酶)以及成骨转录因子Runx2共计3个检测指标。

4.周期：40天内
验收标准：
1.结题报告

2.结果图及解释

3.所有实验按照要标准实验流程完成染色、组化等，如不符合标准则免费重复实验。
	28700 

	
	牛奶外泌体促进细胞成骨的表型预实验
	6
	内容明细：
1.牛奶Exo的提取以及生理生化鉴定

①实验方法：通过差速离心法收集牛奶中的外泌体，并进行相关的生理生化鉴定。

②检测方式：

TEM/NTA： 

Western blot：CD81、TSG101、CD9，Calnexin (阴性对照)共计4个指标

2.牛奶Exo能够促进细胞成骨
①实验方法：将Milk-Exo转染MSCs，后加入适量的成骨诱导培养基，观察和检测不同处理后的成骨情况。
②实验分组：

A.MSCs+PBS  B.MSCs+Milk-Exo

3.检测指标：

检测成骨情况：ALP染色、茜素红染色 

qPCR：Collagen II、ALP(碱性磷酸酶)、以及成骨转录因子Runx2（3个检测指标）；PKH26染色

4.周期：60天内
验收标准：
1.结题报告

2.结果图及解释

3.所有实验按照要标准实验流程完成，后期检测实验如WB、masson染色、组化等，如不符合标准则免费重复实验。

	28000


